Sindrome de Marfan

Estudio del Gen FBN1

Fibrilina I. Con mas de 600 mutaciones descritas como potencialmente

causantes del sindrome de Marfan.
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Fibrillin-1 Primary Structure
Estudio del Gen TGFBR1
Receptor del factor de crecimiento transformante Beta Tipo 1

Implicado en el sindrome de Loeys-Dietz.

Muy similar al sindrome de Marfan.
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15q21.1 48,700,502 a 48,937,984

C-Terminil Domain
Two Cysteinyl Residues
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922 101,867,411 a 101,916,473
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Estudio del Gen TGFBR2

Receptor del factor de crecimiento transformante Beta Tipo 2
descrito por algunos autores como vinculado al

sindrome de Marfan de tipo 2.

3p22 30,647,993 a 30,735,633



